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l = список идентификаторов белков t = список идентификаторов пептидов m = список количественных
идентификаторов доступа к белкам r = список идентификаторов типов модификации sd = пептидная
последовательность ds = белковая последовательность Подробное описание: LFQuant Torrent Download
позволяет пользователю выполнять количественную оценку пептидов и белков без использования меток
путем поиска данных фрагментации МС/МС с помощью баз данных SEQUEST (алгоритм поиска в базе
данных) или MASCOT (алгоритм поиска в спектральных библиотеках). LFQuant Cracked Version особенно
полезен при поиске файлов данных RAW с масс-спектрометров высокого разрешения (онлайн, офлайн и
т. д.) благодаря его совместимости с SEQUEST и MASCOT. Пользователь может запускать LFQuant
Cracked Accounts с поиском по базе данных или без него для своей любимой поисковой системы.
LFQuant автоматически считывает исходные данные МС/МС и ищет их как в SEQUEST, так и в MASCOT
со стратегией ложной цели. Последовательность разделена на 5 столбцов: идентификатор белка,
идентификатор пептида, идентификатор типа модификации, последовательность пептида,
последовательность белка. Результаты поиска SEQUEST и MASCOT отображаются в выходных данных в
этих столбцах в зависимости от настроек поисковой системы. Пользователь может определить пептиды
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(идентификатор белка), которые следует количественно определить, с помощью их пептидных
последовательностей (идентификатор пептида) в главном окне. Все результаты количественного анализа
записываются в отдельный файл Excel. Особенности LFQuant: 1. Поддержка результатов поиска
SEQUEST/MASCOT. 2. Поддержка гибкого поиска данных ЖХ пептидов и белков. 3. Обновите результаты
поиска перед экспортом. 4. Расширенное открытие файлов для данных масс-спектров. 5. Автоматически
сохранять настройки формата файла и цвет для лучшей визуализации. 6. Определите типы модификаций
и отфильтруйте их. 7. Поддержка нескольких прогонов. 8. Поддержка недавно измененных столбцов. 9.
Функция резервного копирования и восстановления для стратегии с несколькими ловушками. 10.
Совместимость с SEQUEST (по умолчанию LFQuant — SEQUEST), MASCOT (по умолчанию LFQuant —
MASCOT). 11. Пользователи могут определять свои собственные стандартные модификации для поиска
SEQUEST/MASCOT. 12. Пользователи могут настроить размер выходного файла с помощью параметров
режима фильтрации. 13.Регулирует размер буфера для каждого столбца на основе входного файла. 14.
Режим отладки для индивидуальной работы. LFQmer — это высокопроизводительный фреймворк и
программный пакет. для количественного анализа данных микрочипов Affymetrix. л
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Нет ограничений на количество прогонов на спектр, мы делаем всю грязную работу Стратегия поиска,
сочетающая цель и приманку, предназначена для надежной и точной количественной оценки, лучше,
чем нецелевой подход, особенно для белков с низким содержанием. Представлено сравнение
соотношения пептидов с помощью LFQuant и соотношения с помощью масс-спектрометрии Proteome
Discoverer. Также можно провести сравнение с Compomics. Совместимость с форматом Thermo RAW с
MS высокого разрешения. Многие популярные поставщики МС/МС предоставляют этот формат для
своих приборов. Пожалуйста, уточните у поставщика программного обеспечения. LFQuant —
единственный инструмент количественного анализа, обеспечивающий прямое сравнение наборов
данных об экспрессии различных белков (например, при использовании разных антител). LFQuant — это
единственный инструмент количественного анализа, объединяющий различные прогоны МС в единый
анализ, поэтому вы не ограничены соотношением пиков (например, соотношением 1:100). LFQuant —
единственный инструмент количественного определения, включающий статистическую модель для



устранения потенциальной систематической ошибки, вызванной добавлением иммунопреципитации или
других условий клеточного стресса. LFQuant — единственный инструмент количественного
определения, обеспечивающий количественный результат вестерн-блоттинга. LFQuant — единственный
инструмент количественной оценки, поддерживающий эксперименты с несколькими метками
(например, биотином и меткой), включая количественную оценку как внутри, так и между видами.
LFQuant — единственный инструмент количественного анализа, совместимый со всеми популярными
поисковыми системами баз данных (благодаря простой обработке необработанных данных), а не только с
поисковыми системами, специально разработанными для поиска в базах данных (например, Mascot).
LFQuant — единственный инструмент количественной оценки, который поддерживает анализ временных
рядов, включая изменения экспрессии белков во времени (изменения сигнальных путей, например
активация) или заболевания (например, рак). LFQuant — единственный инструмент количественного
определения, обеспечивающий результат «коэффициента изменения белка» независимо от общего
количества белка. Удобный интерфейс позволяет исследовать и перемещаться по профилям протеома
различными способами. К LFQuant можно получить доступ из Интернета, поэтому он подходит для
использования на платформах с высокой пропускной способностью. LFQuant использует ту же
методологию, что и популярное программное обеспечение для количественной протеомики LabKey, для
идентификации и количественного определения белков из наборов данных ЖХ-МС. В дополнение к
своей основной цели LabKey также выполняет функции «загрузки», «метапоиска» и «сравнения». Кроме
того, 1eaed4ebc0
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1. Обработка файлов данных RAW Количественная оценка методом ЖХ-МС/МС представляет собой
сложную задачу. Основными источниками количественной неточности являются процессы
фрагментации МС/МС, неточное присвоение массы, а также артефакты выбора и зарядки фрагментных
ионов. LFQuant основан на разработанном алгоритме MS2Tree. Он может выполнять точное
выравнивание массы и времени, а также обнаружение пиков для обработки спектров МС/МС. 2.
Поддержка поисковой системы базы данных LFQuant поддерживает три популярных онлайновых
поисковых механизма по базам данных (SEQUEST, MASCOT и X!Tandem), два из которых обеспечивают
стратегию автоматического поиска цели-приманки (цель/приманка). Стратегия локального копирования
обеспечивает высочайшую скорость и точность поиска в одной базе данных. Стратегия «цель-приманка»
используется для оценки частоты ложных открытий (FDR), а более обширная стратегия поиска
используется для обеспечения высокой точности и поиска по всему протеому. 3. Автоматизированный
процесс массовой коррекции Точное выравнивание масс как для ионов-предшественников, так и для
осколочных ионов выполняется в отдельном окне с целью лучшего присвоения массы и коррекции
массы. Это достигается использованием списка сдвига (caclist) для массовой коррекции. В сменном
листе применяется допуск по массе 5 частей на миллион. Допуск массы определяется на основе
точности точного измерения массы и ожидаемой точности масс спектров МС/МС. Список пополняется
новыми результатами поиска из разных баз данных. 4. Поддержка базы данных и быстрого поиска
LFQuant совместим со следующими стандартными базами данных, включая UniProt, Swiss-Prot и NCBI.
Он предоставляет три поисковых механизма для данных MS/MS: SEQUEST, MASCOT и X!Tandem.
Уровень достоверности результатов поиска обеспечивается SORCERER. 5. Быстрое и гибкое
обнаружение пиков собственными силами Соответствие между наблюдаемой и теоретической массами
осколочных ионов оценивается с помощью быстрого алгоритма, называемого MS2Tree. 6. Поддержка
формата экспорта данных LFQuant может экспортировать следующие данные либо в формате с
разделителями табуляции, либо в формате списка пиков: • Спектры МС/МС • IonMap (результаты поиска
локальных копий) • Оценка МС/МС • Выравнивание массы иона-предшественника и TIC •
Оптимизированный список пиков и ионная карта (масса ионов-предшественников и допуск по массе, а
также массы фрагментированных ионов). • TIC (интервал времени), список масс прекурсоров (МС/МС и
ионная карта), показатель MS2Tree, соответствие между наблюдаемым и
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========= Мы разработали программный инструмент, предназначенный для высокочувствительных
и точных количественная оценка данных ЖХ-МС/МС без меток. Он успешно используется в наши
предыдущие проекты (например, 4D iTRAQ человека). LFQuant преобразует вывод SEQUEST или
MASCOT в простой файл отчета, который можно в дальнейшем импортировать в Microsoft Excel для
статистических анализ данных. Мы можем извлечь совпадения спектра пептид/белок/пептид для
построить количественный индекс (QI) для пика. В качестве расширения, Формула QI может
регулироваться в соответствии с различными требованиями. В Помимо идентификации пептидов/белков,
LFQuant не требует количественного определения алгоритмы должны быть установлены, и его вывод не
ограничивается файлами соответствия (например, МАСКОТ). Это очень полезная функция
количественного анализа ЖХ-МС/МС. Выход LFQuant включает -Список пептидов. -XКорр значений. -
SEQUEST/MASCOT счет. -Аннотированные спектры. -QI. -Подробный список пиков -Резюме поиска -
Верхний/нижний колонтитул отчета. Для использования LFQuant требуется -1. QC: поисковая система
библиотеки, версия программного обеспечения, тип поисковой системы, версия программного
обеспечения поисковой системы, путь поисковой системы (если поисковая система использует
нестандартная процедура версионирования) -2. QC: Программное обеспечение поисковой системы,
версия -3. QC: Алгоритм выбора пика -4. QC: текстовый файл с выводом поисковой системы -5. QC:
Прямой файл MSF с пиковым пикингом и выводом поисковой системы LFQuant отчитывается по каждой
поисковой системе в виде простого текстового файла. LFQuant вычисляет, а затем генерирует
сообщаемые параметры из следующих поисковые системы: -Cyanidtyron: SEQUEST и MSQuant -
Кислород: SEQUEST и MSQuant -Глория: SEQUEST и MSQuant -X!tandem: SEQUEST и MSQuant -MIPS:
ПОСЛЕДОВАТЕЛЬНОСТЬ -МАСКОТ: Талисман 2.2 и Талисман 2.2 Перколятор. Как мы знаем, поисковая
система выдает все эти коммерческие программы. будет отличаться, поэтому мы сгенерировали вывод
отчета из самых популярных поисковая система (Cyanidtyron), чтобы быть совместимой со всеми из них.
л



System Requirements For LFQuant:

Windows Vista, Windows XP или Windows 2000 с пакетом обновления 2 или Windows NT 4.0 (включая
службы терминалов) с пакетом обновления 4 или Windows 2000 с пакетом обновления 3 Windows 98 с
пакетом обновления 4 или Windows NT 3.5 с пакетом обновления 6 или Windows 2000 (включая службы
терминалов) с пакетом обновления 3 Минимум: Процессор: двухъядерный ОЗУ: 4 ГБ ОЗУ Жесткий диск:
10 ГБ свободного места на жестком диске DirectX: версия 9.0 или выше Сеть: широкая


